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Fusion de gènes in vivo
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Structure d’un intégron
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Résistance croisée étendue

Systèmes d’efflux bactérien
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Opérons d’efflux des bactéries à Gram-négatif

CMI (µg/ml)

Km   Ak   Gm   Tm    Nt     Ct    Te    Em   Cm    Tp    Sx    Ox    No   Pe

          4      8       8       2       16     16    64     64    512    64    64    64    512   256

                        1     1  !0.25  !0.25   0.5     4      8      8      128      4      2      4      64     16

BM4454

BM4454-1

Souche

Substrats de la pompe Ade de Acinetobacter baumannii
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La résistance est infectieuse

et exponentielle

Génome bactérien



Transfert plasmidique par conjugaison



Transposition réplicative

Génétique combinatoire de la résistance bactérienne
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Les antibiotiques sont des

hormones

Mobilité intra- et inter-cellulaire de Tn916
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Régulation du transfert de Tn916 par la tétracycline
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